A selyemkoro virusrezervoar szerepe

Péri Lilla Dorottya

Magyar Agrar- és Elettudomanyi Egyetem
Novényorvos mesterképzés, nappali munkarend

Novényvédelmi Intézet, Novénykortani tanszék

Belso temavezetok:

Dr. Varallyay Eva, tudomdnyos tandcsadé, NVI, Novénykértani Tanszék, Genomikai
Kutatocsoport

Nagyné Dr. Galbdcs Zsuzsanna, tudomanyos munkatadrs, NVI, Novénykortani Tanszak,
Genomikai Kutatocsoport

A ndvényi virusfertézésekkel szemben jelenleg nincs rendelkezésiinkre 4ll6 novényvédelmi
technoldgia. Ezért a gyomndvények, mint virusrezervoarok altal jelentett kockazat felmérése
kulcsfontossagu lehet a novénypatogén viralis korokozok terjedésének és fennmaradasanak
megeldzésében. A virusrezervoar szerep megismerése kiilondsen fontos lehet az invaziv
novények esetén, melyek 0j virusok vagy varidnsok megjelenésében is nagy szerepet
jatszhatnak. A selyemkord (dsclepias syriaca) FEszak-Amerikabol szarmazod —invaziv
gyomndvény, mely Magyarorszagon egyre nagyobb teriileten van jelen. Kedveli a bolygatott,
tapanyagban gazdag talajt, igy gyakran megjelenik mezdgazdasagi mivelés alatt allo
teriileteken is, ahol gyomndvényként nagy karokat okozhat. A szakirodalomban ismert, hogy
elterjedt és jelentds karokat okozd ndvénypatogén virusok, mint példaul az uborka-mozaikvirus
(CMV) és a dohany-mozaikvirus (TMV) gazdandvénye lehet, igy elterjedése egy 0j fertdzési
forras megjelenésének veszélyét hordozza magaban. Az 1j vizsgalati modszerek, tobbek kozott
a nagy ateresztoképességli szekvenalasi technikdk (HTS) fejlodése, lehetové teszi a

selyemkoron eléforduld tovabbi virusok kimutatasat és diagnosztikai vizsgalatat.

Diplomadolgozatomban egy Kecskeméten taldlhatdo sz6l6sbdl és egy Csopakon talalhato
meggyiiltetvénybdl gylijtott selyemkoérd mintdkat vizsgdlatam. A begyiijtott selyemkord
novények levelei koziil tobb is virusos megbetegedésre utald tiineteket mutatott. A mintakbol
total nukleinsavat tisztitottam, majd DNaz-os kezelés utan a mintak szekvenalasa Illumina
platformon tortént. A kapott szekvencidk elemzését a CLC programban végeztem el. A

bioinformatikai elemzés tobb virus lehetséges jelenlétét mutatta ki, melyek koziil két virus



RNS-¢t fliggetlen modszerekkel is visszaigazoltam. Az uborka mozaik virus (CMV) jelenlétét
mindkét mintavételi teriiletrdl szdrmazé mintdkbol RT-PCR ¢és lateral flow szerologiai
gyorsteszt segitségével is validaltam. A csopaki mintdban a Wuhan aphid virus 2 (WHAV-2),
jelenleg bizonytalan besorolasti Jingmenvirusok kozé tartozo, ssRNS (+), 4 szegmensii
genommal rendelkezd korokozo jelenlétét RT-PCR-el igazoltam vissza. A WHAV-2-t eddig, a
szakirodalom alapjan, csak levéltetli fajokbol és zoldborsobol mutattak ki. Magyarorszagi
jelenléte és selyemkord gazdandvénye eddig még nem volt ismert. Eredményeim ravilagitanak
arra, hogy a selyemkoro jelentds szereppel birhat virusrezervoarként, ezzel novelve invaziv

gyomnovényként okozott kartételét.



