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A bambusz, ezen beliil a Phyllostachys nemzetség termesztése, kereskedelme €s hasznositasa
vilagszerte nagy jelent0séggel bir. Legfobb pozitiv tulajdonsdga, hogy a hagyomanyos
fakitermeléssel szemben kornyezetbarat alternativanak szamit, gyors novekedése, magas
terméshozama, és kivald regeneracidos képessége miatt. Felhasznaldsa nagyon sokoldalu,
alkalmazzak butorkészitésben, papirgyartasban, épitkezéseken, illetve a bambuszriigy fontos
élelmiszerként szolgal tobb Azsiai orszagban is. Ezen sajatossagainak koszonhetéen a bambusz
termesztése, €s kutatasa kiemelkedden fontos.

A bambusz morfoldgiai bélyegekre €piilé taxonémiaja nem elég jol meghatarozott ahhoz, hogy
a fajok, illetve formak kozott egyértelmi kiilonbségtételre alkalmas legyen. Ezt neheziti, hogy
a kiilonbozo6 fejlodési szakaszokban és a kornyezeti hatasok kovetkeztében eltérés mutatkozhat
a bambusz szaraban, levelében vagy rizomdajaban. A probléma megolddsaban nagy eldrelépést
jelentenek a molekularis markerek, ezen beliil is az SSR markerek hasznalata. A mikroszatellit
régiokra tervezett molekuldris markerek a fajok, illetve formak elkiilonitésére remekiil
hasznalhatoak, mivel az ismétlddések hossza genotipusra jellemz6 lehet. Ezen kiviil vannak
olyan SSR markerek, melyek gazdasagilag jelentds tulajdonsdgokkal is 0Osszefiiggésbe
hozhatok, példaul faképzddés. Az ilyen mikroszatellit régiok a marker-asszisztalt nemesitésben
fontos szerepet jatszanak.

Kutatdsom célja olyan molekuldris markerek keresése, melyek segitségével a bambuszok-
azon belul a Phyllostachys nemzetség- fajtdi és valtozatai DNS szinten kdnnyen elkilénithet6k
egymastol. A vizsgdlatok soran SSR markerekkel dolgoztam, melyeket korabban mar
publikaltak(Tang, et al., 2009., Jiang, et al., 2013.), és eredményesen hasznaltak a Phyllostachys

fajainak DSN szintl elkiilonitésére.



A kutatasi eredmények alapjan, a hasznalt SSR primerek alkalmazhatdak az altalunk vizsgalt
genotipusokra is, illetve egyezést mutatnak az irodalomban (Tang, et al., 2009., Jiang, et al.,
2013.) rokon Phyllostachys fajoknal leirt mikroszatellit régiokkal. A PBMO17, Phel00, Phel41
primerek a fajok kozott polimorfizmust mutattak, alkalmazasukkal az egyedek DNS szinten
elkiilonithetéek. Az alkalmazott SSR markerek tehat a Phyllostachys nemzetség kutatasdban
hasznosnak bizonyultak, érdemes velilk a MATE gytijtemény¢ben talalhato tobbi Phyllostachys
genotiput is megvizsgalni. Valamint a markerek és egyes tulajdonsdgok kozotti esetleges

kapcsoltsagokat is keresni.



