Kajszi genotipusok hidegtlirésének molekularis genetikai vizsgalata
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Hazank tradicionalis gyimolcse a kajszibarack, termesztése tobbszazéves multra tekint
vissza. Rengeteg fajta all rendelkezésiinkre, melyeknek tulajdonsagait illetve azok genetikai

hatterét nem ismerjik még kell6képpen.

Hagyomanyos novénynemesitési eljarasok alkalmazasaval uj gyimolcsfajtak létrehozasa és
kereskedelmi forgalomba hozatala akar egy évtized munkajat is felemésztheti, ami
jelentésen megroviditheté molekularis markerek igénybevételével, marker asszisztalt

szelekcidval.

A hazai kajszi termésbiztonsagot évrdl évre a kora tavaszi fagyok és a klimavaltozas
szeszélyes idGjarasa is veszélyezetik, ezért a jov6ben elkerilhetetlen lesz Uj, ellenallé fajtak

|étrehozatala.

Ezen tényez6k miatt elengedhetetlen a mar meglévé fajtak genetikai diverzitdsanak

megismerése.

Kisérletliinkben hazai és kiilfoldi, 6sszesen 18 kajszi genotipus DNS-ét vizsgaltuk,
mikroszatellit (SSR) és CDDP (Conserved DNA-derived polymorphism) markerekkel. CODP
markerek Rosaceae csaladban torténd haszndlatardl aranylag kevés szakirodalmi informacio
van, ezért is kicsit egyedi a vizsgdlatunk.

Hét db SSR (AMPPG178, Ma39a, AMPA105, UDPD98410, BPPCT030, PCeGAO025 és
BPPCT007) és 6 db CDDP markert (WRKY-R1, MADS-4, WRKY-F1, CDDP-6, WRKY-R3 ésWRKY-

R2 ) alkalmaztunk.



A vizsgalat laboratdériumi részei a kovetkezdk voltak: DNS kivonas és annak sikerességének
ellen6rzése, PCR reakcid, agardz gélelektroforézis. SSR marker esetében poliakrilamid
gélelektroforézist alkalmazunk és az alapjan torténik az eredmények kiértékelése, mig CDDP

markertechnika esetében ehhez binaris tablazatot készitlink az agardz gélelektroforézis utan.

Vizsgalatunk célja, hogy megallapitsuk, alkalmasak-e a markerek kajszi genotipusok
polimorfizmusanak vizsgalatara és az esetlegesen felbukkand polimorf mintazatok

Osszefliggésbe hozhatdk-e morfoldgiai tulajdonsagokkal, akar a fagyt(réssel is.

Mindkét kérdésrészre igen a valasz, a két markertechnika polimorf mintdzatot mutatott. A
CDDP markerek koziil a legmagasabb szintl polimorfizmust a WRKY-F1 és a WRKY-R3 primer
szolgdltatta. A fagytlréssel szignifikans 0sszefliggést az SSR markerek koziil a PCeGA25-0s,
marker 184-es és 188-as, illetve az AMPA105-6s marker 190-es allélja, mig a CDDP markerek
kozil a CDDP-6-os marker 410-es és a WRKY-R3-as marker 570-es allélja mutatta.

A vizsgalatot érdemes kiterjeszteni tobb genotipusra és bevonni ugyanezen markertechnikak

mas markereit vagy akar Uj markertechnikdkat is.

Az ilyen kisérletek hasznosak lehetnek diverzitasvizsgalatokndl, de akar Gj genotipusok

létrehozdsahoz is alapul szolgdlhatnak a megfelel6 sziil6 ndvények kivalasztasa révén.



