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A sdargabarackot széles korben, vildgszerte termesztik, és a piacon mar szdmos valtozat
elérhet6. Sajnos a hazdnkban tapasztalhatd éghajlati korilmények kozott olyan termesztési
nehézségekkel kell szamolnunk, melytél a télink délebbre jellemz6 mediterran kliman a
gazddknak kevésbé kell tartaniuk. A viragzaskori tavaszi fagyok még a leggondosabb
fagyvédelmi intézkedések ellenére is a termést sokszor megritkitjak. A fagyok okozta
terméskiesést a globdlis felmelegedés okozta klimavaltozas erGsitheti, hiszen a korabban
bekovetkez6 hémérséklet-emelkedés korabbi virdgzast eredményezhet. Ett6l azonban az
ilyenkor szokasos fagyokkal még ugyanugy szdmolnunk kell. Az éghajlatkutatdk széls6séges
idéjarasi viszonyokra is figyelmeztetnek, melyek az agrodkoszisztéma megvaltozasat
okozhatjdk és ez a novények stressztliré képességét igencsak prébara teheti. A megoldast az
abiotikus és biotikus stresszekkel szembeni jobb tolerancia kialakitasa, rezisztencia nemesités
jelentheti. Tekintettel a sargabarack hosszu fejlédési id6szakdra, a hagyomanyos nemesitési
modszerek idGigényesek (tobb év), azonban marker asszisztalt szelekcidval (MAS) ez
felgyorsithatd, pontosabban az id6tartam toredékére csdkkenthetd. A molekularis markerek
mar a novény fejlédésének korai szakaszdban, a DNS-mintak elemzésével lehetévé teszik a
nemesiték szdmdra a nemesitési programban kivant tulajdonsagok kivalasztdsat. A
molekuldris markerek segitségével a fajtamegbrzés szempontjabdl kulcsfontossagid DNS

ujjlenyomatot is készithetiink.

Kutatdsunkban kétféle markertechnikat alkalmazva kiilonboztettiink meg 18 sargabarack
fajtat, emellett a hidegtlréssel kapcsolatba hozhaté DNS szakaszokat kerestlink. A

vizsgalatainkhoz Bioer - GeneExplorer Thermal Cycler PCR késziiléket hasznaltunk.



Az amplikonokat agaréz gélelektroforézissel valasztottuk szét, és a fragmentumokat UV fény
alatt detektdltuk, etidium-bromiddal tettiik lathatéva. A gélfotok kiértékelése binaris (0,1)
tablazattal tortént, melynek soran csak a jél elkiilonithetd, ismételheté fragmentumokat
vettliik figyelembe. A SCoT A markerek hatékonysagi mutatéinak megdllapitdsdhoz iMEC
online kalkuldtort haszndltunk (Amiryyousefi et al. 2018). A prezencia-abszencia tablazat
alapjan mindkét markertipusra kiilon klaszter analizist készitettlink, legvégilil a binaris

adatokat 6sszességében is kiértékeltiik.

Az eredményeink alapjan latszik, hogy az Adltalunk kivalasztott SCoT markerek magas
polimorfizmus informacidtartalommal birnak, és alkalmasak kajszi genotipusok, akar klénok

megkllonboztetésére is.

A COR génre tervezett primerpdarokkal néhany esetben mutattunk ki olyan fragmentumokat,
amelyet Hallajian és munkatdarsai (2023) a hidegtliréssel hoztak kapcsolatba. A COR47X2
primerpdr GoTagq G2 polimerdz haszndlataval két kilénb6z6 protokollal amplifikalt
fragmentumot a ‘Magyar Kajszi C. 256’ (1180bp) és 'Harval’ (620 és 1180bp) fajtaknal. A
Phusion polimerdzzal, touch-down bedllitasokkal elvégzett PCR eredményeként a ‘Gonci 83’
fajtanal tapasztaltunk 620bp magassagban fragmentumot a COR47X2 primerekkel. A
COR47X1 ugyanilyen korilmények kdzott 1180bp-nal amplifikalt fragmentumot hat hidegt(iré
fajtdnal, melyet Hallajian és munkatdrsai (2023) a COR47X2 primerekkel tapasztaltak.
Esetlinkben is eléfordult, hogy a CORX2 primerpdar 1180bp magassagban amplifikalt, de ez a

fragmentum a 'Ceglédi biborkajszi’ kifejezetten fagyérzékeny fajtandl is megjelent.

Osszességében elmondhaté az éltalunk kapott eredmények alapjan, hogy mindkét COR47
primerpar alkalmas lehet a fajtak kozotti kiilonbségtételre. A gélelektroforézis azt mutatta,
hogy a Phusion polimeraz touch-down PCR protokollal parositva adta a legpolimorfabb képet
COR47X1 és COR47X2 esetén is. A vizsgalt genotipusok kozil hét hidegtlir6é fajtanal
tapasztaltunk a Hallajian és munkatarsai (2023) 4ltal is megfigyelt hidegt(iréssel 6sszefliggésbe
hozhaté fragmentumokat, valamint néhany esetben egyedi amplikonok is el6fordultak. Ahhoz
azonban, hogy biztosan allithassuk, hogy az altalunk is megfigyelt fragmentumok valdban a

hidegt(iré fenotipusokat jellemzik, tovabbi vizsgalatokra, szekvendldsra van sziikség.
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