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A Magyarorszagon fokozottan védett, erdds és fiives teriilethez egyarant ko6t6ddé eurdpai
vadmacska (Felis silvestris silvestris [Schreber, 1777]) helyzete az elmult évszazadban
jelentdsen leromlott. Fennmaradéasat az €ldhely pusztuldsa és az orvvadéaszat mellett a hazi
macskakkal (Felis silvestris catus [Linnaeus, 1758]) torténé intenziv hibridizacio is
veszélyezteti. Hazdnkban a védett fajok hibridei, igy a vadmacska hibridek is védettséget
¢lveznek, azonban az eurdpai vadmacska fennmaradasa szempontjabol nélkiilozhetetlen a

fajtiszta vadmacskék azonositasa.

A Kkutatas soran autoszomalis lokuszok mikroszetellit markereivel vizsgaltunk
Magyarorszag teriiletérdl szarmazé macskaféle mintakat, és végeztiik el azok klaszterekbe
(vadmacska, hazi macska, hibridek) sorolasat Structure 2.3.4 szoftver hasznalataval. Majd a
mitokondrialis genom (mtDNS) 16S rRNS régio elemzésekor kerestiink eltérést a vadmacskak
¢s hazi macskdk szekvencidjaban. Végiil az amelogenin génre specifikus primerpar
hasznalataval a mintdk ivaranak meghatarozasa zajlott, hogy a mintak esetleges rokonsagi
kapcsolata COLONY 2.0.6.7 szoftver segitségével vizsgalhato legyen. 72 mintanak hataroztuk
illetve 71 minta ivarat. A mintdk mikroszatellit markerek alapjan torténd analizisekor a héazi
macskak és vadmacskak csoportja elkiiloniilt egymastol. 40 vizsgalt mintdbol 26 bizonyult
vadmacskénak, kilenc a hdzi macskak klaszterével mutatott egyezdséget €s 6t mintat hibridként
azonositottunk. A 16S rRNS szekvencidk elemzésekor harom olyan SNP-t azonositottunk,
amely asszocialt a vadmacskak, vagy hazi macskak csoportjaval. Ezek az SNP-k a mtDNS 16S
rRNS 323., 371. és 372. pozicidiban voltak megtalalhatok. Valamint ezen SNP-k harom
haplotipusba (CCT, TTC, TCT) tartoztak, amelyek eltéré frekvenciaval voltak jelen a hazi
macskak, vadmacskak, illetve hibridjeik k6zott. Az ivarhatdrozo PCR elvégzésével 37 néstény
és 34 him mintat azonositottunk. A rokonsagi kapcsolatokat célzd vizsgalat soran négy

testvércsoportot talaltunk a mintaink k6zott, amelyeket a gytijtési adatok is alatdmasztottak.



A mitokondridlis  haplotipusok  kevésbé  bizonyultak = megbizhatonak a
taxonmeghatarozasban az autoszomalis mikroszatellit markerekhez képest. A 70 minta esetén
amtDNS 16S rRNS CCT haplotipusa 83,3%-0s aranyban (n = 35) volt jelen a vadmacskékban,
mig a TTC haplotipus 65,2%-ban (n = 15) asszocialt a hazi macskak csoportjaval. A két taxon
elkiilonitésének megbizhatosaga tovabbi tetranukleotid STR markerek bevonasaval névelhetd.
A hibridizaci6 detektalasa Gjgeneracios szekvenalasi modszerekkel a legmegbizhatobb, mely
soran tobb ezer SNP keriil detektaldsra.

Hazéankban a jelenlegi szabalyozas alapjan a védett fajok hibridjei is védettséget élveznek.



