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Marker alapu szelekcid a narancssarga fejeskdposzta elGallitasaban

Poodr Kristof

Galli Zsolt névénynemesitd egy olyan fejeskaposzta (B. oleracea — C genom)
létrehozdsat inditotta el hagyomanyos nemesités eszkozeivel, amelynek belsé
leveleiben B-karotin halmozddik fel. A B-karotin  szervezetiink szamara
nélkilozhetetlen molekula, egészségmegbrz6 szerepe bizonyitott szamos krénikus
betegség megel6zésében. A levelekben torténd B-karotin felhalmozas tovabbi, nem
kevésbé jelentés hozadéka a szinvaltozas. A zoldségek szinei, formai és illatanyagai
nagy mértékben befolyasoljak a vasarldi szokdsokat. Az Ujdonsag, a megszokottdl
eltérd szin komoly el6nyt jelenthet a piaci bevezetést tekintve.

Célkitlizéseink  kozt szerepelt az Ujonnan regenerdlt hibridek
genomosszetételének vizsgalata COS (Conserved Ortholog Set) markerekkel, valamint
a mar meglévd narancssarga szin primerparjainak tesztelése szelekcids szempontbdl.

Tizendt novény levelébdl izoldltunk genomi DNS-t, majd Gradiens- és
Touchdown-PCR reakcidkat végeztiink a négy COS, valamint a Braor és BolCRTISO
primerparokkal. A Gradiens és Touchdown-PCR reakciék eredményeibdl relevans
kovetkeztetéseket tudtunk levonni az optimalis primertapadasi hémérsékletek

meghatdrozasaban.



A nemesit6 célja, hogy a visszakeresztezések soran B. rapa kromoszomai
eliminalédjanak, a mutaciot hordozé kromoszéma régid viszont interkaldlédjon B.
oleracea kromoszédmadinak valamelyikébe. A tovdbbi keresztezések szempontjabdl a
legnagyobb jelent6séggel biré novények az 052 Pink és az 052 Z6ld, amelyek
esetében tobb kilonb6z6 COS primerpdrral is csak B. oleracea genomra jellemzé
fragmentumokat kaptunk. Ugyanezen hibridek heterozigéta formaban hordozzdk a
mutans CRTISO1 gént, mivel mind a BraOR, mind a BolCRTISO primerparokkal
detektaltunk fragmentumot. Az 052 Karmazsin novény a genomdosszetétel
szempontjabdl igéretes, a tovabbi keresztezésekbdl ellenben javasolt kizarni, a
mutans narancs gén hidnya miatt. A Bridge novények atmenetet képeznek B. oleracea
és B. rapa kozo6tt, azonban eredetikrél nincs pontos informacionk. Az eredményeink
alapjan elmondhaté, hogy a Bridge novényekkel célszer(i lehet részletesebb
vizsgalatokat végezni a genomdsszetételre nézve a soron kdvetkez6 keresztezések

kijelolése el6tt.



