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A kajszi (Prunus armeniaca L.) a negyedik legnagyobb mennyiségben termesztett
gyumolcsfaj Magyarorszagon. Felhasznaldsa igen sokoldalu, foként frissen fogyasztjak, de a
feldolgozodiparban is keresett alapanyag. A kiilonb6z0 felhasznalasi célok €s termesztd teriiletek
eltér6 fajtakat igényelnek, amiket a nemesitok allitanak eld.

A nemesitési programok soran elsdsorban a minél értékesebb pomoldgiai tulajdonsagok
kialakitasa és a minél gazdasdgosabban és hatékonyabban termesztheto fajtak eldallitasa volt a
cél. A fagytiirés, a betegség ellendllosdg és a terméshozam ndvelése kiemelt fontossagu
tulajdonsagok a nemesitdk szamaéra. A 20. szdzad végén fejlédésnek indult molekularis
genetikai modszerek segitségével az 0j fajtak eldallitasa is gyorsabb és hatékonyabb lett. A
kutatas soran mi is molekularis markereket hasznaltunk az egyes hibridek vizsgéalatahoz.

A Prunus nemzetségbe tartoz6 fajok tobbsége onmeddd, ugyanakkor a magyarorszagi
kajszifajtak zomében Ontermékenytildek. Az értékes tulajdonsagokat hordozo kiilfoldi fajtakkal
vald keresztezés eredményeként azonban egyre tobb Onmeddd kajszifajta jelent meg
hazankban. A kajszi Ontermékenyiilésének hatterében az S-allél rendszer all. Az
ontermékenyiild fajtdk nem igényelnek pollenadokat a termesztéshez, az 6nmeddd fajtakat
pedig kompatibilis pollenadokkal egyiitt telepitik az iiltetvényekben. Ezért az 1 fajtadk
l1étrehozéasakor kiemelten fontos a hibridek termékenyiilési viszonyainak megismerése.

A kutatas sordn egy magyar nemesitod 15 hibridjének a termékenyiilési tipusat hataroztuk
meg molekularis vizsgalati modszerekkel. Kilenc hibridnek a teljes S-genotipusat megismertiik,
mig a tovabbi négy fajtajeldltnek csak a részleges S-genotipusat azonositottuk. A vizsgalt
mintdk koziil harom bizonyult heterozigota ontermékenyiildnek. Az S-allélok alapjan és az
oroklodésiik hatterének ismeretével meghataroztuk a szabad beporzéssal keletkezett hibridek
valosziniisithetd sziildkombinacioit.

A kajszi termesztése sordn az egyik legnagyobb problémat a kajszihimld virus (plum

pox virus) okozza. A virusbetegségek ellen a szerekkel valo védekezés nem lehetséges, igy



kiemelten fontos az egészséges szaporitdbanyag hasznalata és az ellendlld fajtdk nemesitése,
majd termesztésbe vondsa. Az eurdpai €s azsiai kajszifajtak fogékonyak a kajszihiml6 virusra,
de Eszak-Amerikdban szamos ellenallo fajtat taldltak, és vontak be eurépai nemesitési
programokba. A kajszi genomjaban a rezisztenciaért felelos gént azonositottak, ¢s megbizhato
molekuléaris modszereket dolgoztak ki a kimutatdsara.

A 15 hibridet a nemesitd fenotipusos vizsgalatokkal szelektdlta a rezisztencia
tulajdonsagra nézve. A kisérlet sordn ezeknek a hibrideknek rezisztencidjat molekularis
markerek segitségével hataroztuk meg. A vizsgalt mintdk mindegyike rezisztensnek bizonyult.

A vizsgalat végeredményeként Osszegeztiik a legnagyobb fajtaértékkel biro hibrideket,
az Gjonnan megismert tulajdonsadgok és a nemesitd fenotipusos vizsgalati eredményei alapjan.

Ezek a 24/55, a Gym18, a Gym63, a 49/42, a Gym29 és a 31/11 hibridek.



