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Mig koradbban ugy vélték, hogy a hosszi nem-kodolé RNS-ek (IncRNS-ek) csak
transzkripciondlis melléktermékek, méara egyre tobb IncRNS-rél bizonyosodik be, hogy
szabalyozott médon keletkezik és jol meghatarozott funkcidja van. Mivel azonban az INCRNS-ek
vizsgalata konzervaltsaguk hianya miatt kihivast jelent, egy olyan vizsgalati eszkdztarra van
szlikség, mely alkalmas a funkcionalis kandidansok kivalasztasara.

Munkank soran egy részben konzervalt, HCR (Highly Conserved Region) régiot tartalmazé
IncRNS csaladot vizsgalunk bioinformatikai médszerekkel.

Eredeményeink alapjan a HCR-ek jellemzéen legaldbb két kdpidban vannak jelen a
zarvatermékban, és — mig maga a HCR rendkivil konzervalt — kornyezetilk diverzitadst mutat.
Ezek alapjan valoszinisithet6, hogy a GUT15/CR20 gének bioldgiai funkcidja a HCR régidhoz
kotédik és annak strukt(raja révén valosul meg. A HCR régié magas foku konzervaltsaga arra
enged kovetkeztetni, hogy a zarvatermék 6sében jelent meg egy alkalommal, konzervalédott, és
a zarvatermo ¢életmddhoz kotott 6si funkceiot 1t el.

Ezek fényében a jovében kisérletet fogunk tenni a konzervalt szerkezet és a funkcio
kapcsolatanak meghatarozasara, illetve a lehetseges (fehérje)partnerek azonositasa révén pedig a
pontos funkcid meghatarozasara, ezzel elésegitve a magas hémérsékleti stress soran betoltott
funkcidjuk megértéseét.

A munkafolyamat melyet a munkankban alkalmaztunk, a jovében alkalmas lehet mas IncRNS-ek

vizsgalatara is ezzel el6segitve ezek funkcidjanak jobb megértését.



