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Az emberiség egyre súlyosbodó globális kihívásokkal küzd, többek között az 

éghajlatváltozással és a túlnépesedéssel. A klímakatasztrófa a hagyományos növény és 

állatfajták termelékenységének csökkenéséhez vezetett, miközben a népességnövekedéssel 

együtt a belőlük készült termékekere a kereslet is növekszik. A modern biotechnológiai 

megközelítések ígéretes megoldásokat kínálnak. A CRISPR kutatások középpontjában a Cas 

molekulák módosítása és az ideális gRNS kiválasztásának optimalizálása áll. A Harmonio egy 

innovatív sgRNS-tervező szoftver, mely működése egy fejlett pontozási rendszeren és 

mesterséges intelligencián alapszik. Ez a diplomadolgozat ennek a szoftvernek a 

hatékonyságát értékeli azáltal, hogy összehasonlítja az említett program által javasolt sgRNS 

hatékonysági előrejelzéseit a CHOPCHOP v3 előrejelzéseivel, valamint a esettanulmányként 

a szakirodalomban dokumentált nyúl genom szerkesztési adatokkal. A konzisztens 

különbségek azonosítására alkalmas előjel tesztet alkalmazó statisztikai elemzés azt mutatja, 

hogy mindkét szoftvereszköz hajlamos túlbecsülni az sgRNS hatékonyságát. A Harmonio 

azonban lényegesen kevésbé hibázik, mint a CHOPCHOP v3. A túlbecslési szintek jelentős 

különbsége, amelyet az átlagos abszolút különbségek és az előjel teszt is alátámaszt, aláhúzza 

a Harmonio előrejelzési pontosságát az sgRNS-hatékonyság tekintetében. 


