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Hazankban a szarvasmarha agazat Osszetétele és meghatarozott tenyésziranyzatai
szamtalan alkalommal megvaltoztak az elmult évszazadban. Hattérbe szorultak a
kettéshasznositasu szarvasmarha fajtak, ennek oka, hogy egyre nehezebben tudjak felvenni a
versenyt az egy tulajdonsigra specializalt fajtdkkal szemben. Indokoltd valt a fajtdk
korszerisitése tudatos nemesitéi munka segitségével. A tenyészcélok elérésére iranyuld
torekvések elengedhetetlen része az allomanyok tenyészértékének vizsgalata és meghatarozasa.
A kettéshasznositasu fajtdk esetében a tenyészértékbecslés szdmos problémaba iitkozik. A
nagyszamu és sokszor egymassal antagonista kapcsolatban 4ll6 tulajdonsagok 6rokitéértékének
meghatarozasa €s 0Osszevont értékelése komoly nehézségekkel jar. Ezek ellenére mégis

szdmtalan lehetdség rejlik benniik a jovore nézve.

Korabban a nemesitési munkaknak csak a tejtermeld-képesség novelése volt a célja, am
ma mar a hus és fitnesz tulajdonsagok javitasara is komoly torekvések iranyulnak. A fajtaval
szemben tamasztott Uj tenyészcélok mellett megjelentek a genetikai fejlesztések is. Az Uj
genomszelekcids eljardsoknak kdszonhetden egyre részletesebben vizsgalhatoak az egyedek és
allomanyok tulajdonsagaik, amik hozzajarulhatnak a pontosabb tenyészértékbecsléshez. Ezek

a fejlesztések segithetik és felgyorsithatjak az dllomanyok genetikai elérehaladésat.

Szakdolgozatom {6 témakore a tejtermeld-képesség ¢és az okszerli bikahasznalat
hatdsanak vizsgalata fejt magyar tarka allomanyban. A lednyutodcsoportok laktacionkénti
értékelése alapjan lehet kovetkeztetni arra, hogy az adott allomanyban realizdlodnak-e a
tenyészéllatok altal elvart genetikai képességek. A Magyar Agrar- és Elettudomanyi Egyetem
Georgikon Campus tangazdasagaként miikkodé magyar tarka torzstenyészetében kettd bikatol

(Jaki Holloké Hochkogl 22167 és Kocséri Irat Import 22659) szarmazé apai féltesvércsoport



eredményeit dolgoztam fel a 2016-t61 2019-ig terjedd iddszakban. A vizsgélt egyedeim mind
rendelkeztek meghatarozott genom tenyészértékekkel. A Kettéshasznositasti Tenyésztési Index
(KTT) adataival rendelkezd egyedeket kivalogattam és egy uj csoportot képeztem beldliik. A
mindkét tenyészértékbecslési modszer adataival rendelkezd leanyutddcsoportok eredményeit
Osszehasonlitottam egymassal és kiértékeltem azok pontossagat. A paraméterek csoportonkénti
atlagértékeit varianciaanalizis segitségével hasonlitottam Ossze, majd megvizsgaltam az apai

hatasfok mértékét az egytényezOs varianciaanalizis alkalmazasaval.

A vizsgélatom eredményei alapjan az Irat nevii bika utdédcsoportja tobb tenyészértékben
ért el magasabb eredményeket, mint a Holloko bikaé. A két csoport atlag KTI értéke szerint az
Irat leany utdédcsoportja ért el magasabb pontszamot. A KTI és genom tenyészértékek tényleges
teljesitményhez viszonyitott pontossaganak az értékelése soran a KTI kozelitette meg jobban a

vizsgalt csoportok egyedeinek a 305 napos tejtermelésének dsszegét.

Az apai hatdsfok mértékének elemzése soran a vizsgalt tenyészértékek szignifikancia
értékei szerint, tobb tulajdonsag esetében is a hibavalosziniiség alapjan (5% alatti szignifikancia
szint) az apai hatas kimutathaté volt. A legmarkansabb apai hatasfokok a hus genom

tenyészérték, a kiillem és a tej kg tenyészérték esetében figyelhetd meg.



