A Metschnikowia nemzetségbe tartozo antagonista élesztétorzsek molekularis
jellemzése
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Az ¢lesztoket évezredek oOta hasznaljdk az élelmiszeriparban, és jelenleg is fontos szerepet
toltenek be pl. a siitdiparban, sdriparban és boraszatban sok mas iparag mellett. Az ,,antagonista
¢lesztdgomba” megnevezés olyan élesztdgombakra vagy ¢€lesztoszerii gombakra utal, amelyek
gatolhatjdk vagy zavarhatjdk a patogének ndvekedését, fejlodését, szaporodasat vagy
aktivitasat. A Metschnikowia fajok széles korben tanulméanyozott élesztdgombak és szamos
értékes masodlagos anyagcsereterméket, tobbek kozott szerves savakat, aromaanyagokat,
olajokat vagy pulcherrimin-savat képesek eldallitani. A pulcherrimint termeld torzsek a vas
megvonasa révén gatoljak a gombak és baktériumok novekedését. Az élelmiszeriparban
legféképp a boraszatban terjedt el a Metschnikowia élesztdk hasznalata, mivel erds biokontroll
hatést fejt ki a kéros élesztokkel és penészekkel szemben. Tovabba a biologiai védekezésen
feliil javitja a bor érzékszervi tulajdonsagait (iz, aroma) is.

Diplomadolgozatom célja az volt, hogy az Elelmiszer-mikrobioldgiai, -higiéniai és -biztonsagi
TanszEk altal izolalt és vizsgalt M. pulcherrima éleszttorzseket molekularis mikrobiologiai
modszerekkel is megvizsgdljam. Munkdm soran a molekularis jellemzésre atadott 16 térzsbol
sikeres DNS izolalast végeztem, a mintdk DNS koncentracidja és tisztasaga alapjan megfeleltek
a tovabbi PCR-es vizsgéalatokhoz. A 26S rDNS DI1-D2 domén esetén ARDRA modszerrel
harom restrikcids enzim alkalmazasaval megallapitottam a taxondmiai, fajszintii kiilonbségeket
a vizsgalt torzsek kozott. Az eredmények Osszhangban voltak az eldzetes vizsgalatokkal
(MALDI-TOF-MS, mikroszkopos vizsgélata, telepmorfoldgia), tovabbd megerdsitést nyert a
M. pulcherrima faj genetikai sokfélesége, minthogy a kapott mintazatok alapjan a fajon beliili
alcsoportokat tudtam elkiiloniteni. A M. pulcherrima rDNS szekvencidk fajon beliili
kiilonbségeit mas kutatdsokban is tapasztaltdk. RAPD modszerrel vizsgéltam a fajokon beliili

polimorfizmust és meghatdroztam a f6 klasztereket. A RAPD mintdzatok ugyanakkor



megmutattak, hogy a M. pulcherrima-ként azonositott izolatumok egyedi, egymastol eltérd

torzsek. Ez 6sszhangban all az irodalomban leirt eredményekkel.

Dolgozatom alapjan megallapithatd, hogy a sz6lok feliiletérdl izolalt M. pulcherrima élesztok
faji szintli identifikalasa soran, habar a MALDI-TOF-MS azonositas megbizhatd eredményeket
tud adni, azonban emellett mindenképpen érdemes molekuléris biolégiai modszerekkel is
jellemezni a torzseket, féleg amennyiben az eldzetes vizsgalatok (mikroszkopos vizsgalat,
telepmorfologia) eltérést mutatnak a mintak k6zott. Az eredmények alapjan jol latszik, hogy a
torzsek orokitdanyaganak molekularis technikakkal kapott mintdzatai a legaprébb, akar torzs

szintli kiilonbségeket is képesek feltarni.



