Védett novények és invazios gyomok viromjanak vizsgalata a bodoglari Tartos
szegfi tandsvényen
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Az Eszak-Amerikabol szarmazéd selyemkord (Asclepias syriaca) és betyarkord (Conyza
canadensis) hazankban is invazids gyomnovényként szamontartott fajok, amelyek agresszivan
terjednek a mezdgazdasagi teriileteken, valamint a természetes és féltermészetes élohelyeken
egyarant. Elterjedésiik révén nemcsak a kultirndvények terméshozamat veszélyezteti, hanem
jelenlétiikkel kiszorithatjak az dshonos flora fajait is. Kiilonosen elterjedtek a Duna-Tisza kozi
nyilt homokpusztagyepeken, ami a fokozottan védett tartds szegfii (Dianthus diutinus) és sok
mas védett ndvényfaj €éléhelye. Az invazidos gyomndvények szamos ndvényi virus szdmara
szolgalnak gazdanovényiil és egyben tdpndvényei kiilonb6zd rovar vektoroknak, melyek
kozvetitésével a virusok atterjedhetnek a kultar-, illetve az dshonos névényekre is. A nagy
ateresztOképességli szekvenalasi technologidk (HTS) megjelenése 0j lehetdséget kinal a
gyomnovényekben és Odshonos novényfajokban eldéforduld virusok jelenlétének és
diverzitasanak atfogo feltarasara.

Kutatasom célja egy védett tanosvényen eléforduld a selyemkoro és betyarkord, valamint az itt
¢él6 szegflik viromjanak meghatarozasa HTS-el, hogy felmérjiik annak lehetdségét, hogy a
gyomndvények virusrezervoarként jelenthetnek-e veszélyt a védett novényfajainkra. A
mintagylijtés a Bodoglarhoz tartoz6 Tartds szegfli tandsvény tobb pontjan zajlott, olyan
helyszineken, ahol a harom vizsgalt ndvényfaj egymas kozelében fordult el6. HTS modszerként
RNS szekvenalast hasznaltunk, a mintakbol tisztitott nukleinsavak felhasznalasaval. A
szekvencia adatok bioinformatikai elemzését a CLC Genomics Workbench program
segitségével hajtottam végre. Az elemzések sordn kimutatott Dregea volubilis virus 2 virus
(DvV2) jelenlétét a selyemkordban és a tartos szegfiiben RT-PCR-rel igazoltam. A PCR-rel
kapott termékeket klonoztam, majd nukleotid sorrendjiiket Sanger-szekvenalassal hataroztuk
meg. A selyemkodrdban és a tartds szegfiiben a virus ugyanazon varidnsat azonositottuk. Ezen
eredményiink arra utal, hogy a selyemkord a DvV2 virusrezervoarja lehet. Annak eldontésére,

hogy ez a virus jelent-e vesz¢€lyt a tartos szegfii esetében még tovabbi vizsgalatok sziikségesek.



