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7.2. RQTL/parancsok
library (qtl) - a ’qtl’ programcsomag betoltése,

library(LinkageMapView) - ’LinkageMap view’ programcsomag betdltése a kapcsolatcsoport-
leképezések eldallitasahoz,

read.cross - adatsor beolvasasa,
format=c("csv"): az adatsor formdja csv fajl,
dir="1fajl " — elérési utvonal,

na.strings=c("-","NA") - a "-" és "NA" karaktereket értelmezze NULL (hianyzo)
értékeknek,

genotypes=c("'A",""H","B") — genotipusokat hataroz meg,
alleles=c(""A","B") — lehetséges all¢lokat adja meg,
estimate.map=FALSE — nem becsiilje meg automatikusan a térkép tavolsagat,
convertXdata=TRUE - a fiiggvény konvertalja a genetikai adatokat,
error.prob=0.0001 — hiba valdszinlisége,
map.function=c("kosambi'") - genetikai térképezés modszere,
BC.gen=0, F.gen=0 — keresztezési tipus,
calc.genoprob(qtl): kiszamitja milyen valdszinliséggel fordul el a feltételezett QTL az adott
kromoszoman,
step=0.5 — a genetikai térképezés soran alkalmazott 1épéskozt hatarozza meg,
map.function=""kosambi" — genetikai térképezés modszere,
error.prob=0.01 — hiba valdszinlisége,

jittermap (qtl): A genetikai térkép markereinek helyzetét gy hatdrozza meg, hogy ne legyen két
marker egymason.

scanone {qtl} - egyszempontos QTL analizist készit az altalunk beéllitott, alabbi paraméterek
szerint.

plot - az eredmények grafikus megjelenitése kromoszoéman.
pheno.col="0szlop’ — melyik oszloprol kériink informaciot,
plotPheno — fenotipus eredményeinek megjelenitése,
plotMissing — hidnyz6 genotipus adatok megjelenitése,
nmar — a markerek szamat hatdrozza meg az egyes kromoszomakra
cim(qtl) — Osszetett intervalum térképezés
window=20 — megjelenitett ablakok mérete

summary- az eredmények tablazatos megjelenitése
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perms=operm — permutacids teszt szamat/paraméterét adja meg,
alpha=c(0.05, 0.01) — szignifikancia szint,
pvalues=FALSE — p-érték,
abline — egyenesek (vizszintes vagy fiiggéleges) huzasa
’h’ - vizszintes vonal helyzete
tresh[1] — altalanos LOD kiiszobérték
’Ity’ - vonal tipusa
’lwd’ - vonal vastagsaga
>col’ — vonal szine

sim.geno (qtl) — az egyes feltételezett QTL-ekre végez varianciaanalizist, figyelembe véve a
megengedett hibahatarokat.

’n.draws’ - a szimulacios ismétlések szama
>step’ - maximum tavolsag a feltételezett pozicidk kozott cM-ben megadva.
’error.prob’ - a feltételezett QTL becslési hibdjanak mértéke

makeqtl (qtl) - ez a funkcid az adott kromoszémaszamot és poziciot kapcsolja dssze a legkdzelebb
esO markerrel

fitqtl (qtl) - specifikus, tobbszempontos QTL-modell alkalmazésat jelenti, amellyel nemcsak az

crer

formula’ - azt a képletet jeldli, amelyhez a modellt illesztjiik,

(példaul: y~Q1+Q2+Q3+Q1*Q2+Q1*Q3+Q2*Q3)
’dropone=TRUE’ - az illesztés soran az egyes valtozok megvizsgaldsa és azok hatasa,

>get.ests=FALSE’ - az illesztési becslések,
refinqtl — QTL elemzés finomitasat végzi el
’method=hk’ - Haldane-Kosambi térképezési modszert
lodint (qtl) - LOD intervallumok kiszamolasa a scanone adatokbol
’expandtomarkers=TRUE’ — intervallumot a szomszédos markerhez kapcsolni
find.marker (qtl) - meghatdrozza az adott pozicidhoz legkdzelebb 1évé markert,

effectplot (qtl) - grafikusan megjeleniti a genotipus csoportokhoz hozzarendelt fenotipus atlagot,
egy-egy marker esetében.
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7.3.Fenotipizalasi adatsorok

18. tablazat: A 23 meghatarozott fenotipusos tulajdonsag

Tulajdonsag | Pontozas értéke
L Vigor 1: Kicsi
9: nagy
o | 10 szétteriild
e Levélallas 9: felallé
., |1: puha
3. Keménység 9: kemény
. . o . a.. | 1:zart
4. Rozsa fejek zarédasa 9: Iyukas
5. Roézsa Szorozottség 1: nnes
9: sz0ros
6. Smoothness 1: nem Jel!,emzo
9: jellemz6
< , | 1: fehér
7o Rozsa szine 9: sétét zold
8. Levél atnovés a rézsan 1: te.le van l,evellel
9: nincs levél
9. Antocidnossdg 1: el.'os elszinezodés
9: nincs
10. Viaszossag l: fiem viaszos
9: erds viaszréteg
11. Betakaritasi/Ertékelési id6 | nap
12. Oldalhajtasok szama | db
13. Levelek szama | db
14. Rozsa atméroé [ cm
15. Rézsa magassag | cm
16. Rozsa alak | cm?
17. Szirmagassig [ cm
18. Novények magassag | cm
19. Levél szélessége (atlag) [ cm
20 Levél hosszusaga (4ltag) [ cm
21 Levélhosszusag és szélességének hanyadosa | cm?
22. Viragzas [ nap
23. Ertékeléstél viragzasig eltelt idé | nap
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19. tablazat: A kivalasztott 5 tulajdonsag fenotipizalt eredményei

Tételszam Levélatnovés a Vigor Levél hossziisag Levél Levél szélesség és
rézsan (pontok) (pontok) atlaga (cm) szélesség hossziisag hanyadosa
atlaga (cm) (cm?)
23C9076.1 9 6 39.67 15.43 2.57
23C9076.2 9 6 49.83 21.17 2.35
23C9076.3 9 5 34.17 14.5 2.36
23C9076.4 6 7 45.33 21 2.16
23C9076.5 9 5 35.33 13.33 2.65
23C9076.6 9 6 56.4 25.2 2.24
23C9076.7 9 5 42.63 15.33 2.78
23C9076.8 9 8 58.83 17.83 33
23C9076.9 8 6 38.93 19.23 2.02
23C9076.10 8 7 445 22.17 2.01
23C9076.11 9 6 475 19.1 2.49
23C9076.12 8 5 55.2 19.9 2.77
23C9076.13 9 7 50 20.83 2.4
23C9076.14 9 5 449 19.83 2.26
23C9076.16 9 7 48.37 20.67 2.34
23C9076.17 9 4 42.33 16.83 2.51
23C9076.18 9 7 54.6 19.13 2.85
23C9076.19 8 7 43.83 20.6 2.13
23C9076.20 4 6 38.97 14.5 2.69
23C9076.21 9 3 38.67 15.67 2.47
23C9076.22 9 5 44.93 21.33 2.11
23C9076.23 9 6 57.9 19.77 2.93
23C9076.24 9 5 47 22.83 2.06
23C9076.25 9 5 43.97 19.77 222
23C9076.26 9 5 447 17.93 2.49
23C9076.27 9 5 54.9 22.7 242
23C9076.28 8 5 48.93 18.33 2.67
23C9076.29 8 5 4483 14.03 3.19
23C9076.30 8 6 50.83 18.33 2.77
23C9076.32 5 4 46.6 16 291
23C9076.33 9 5 54.33 20 2.72
23C9076.34 9 4 44.57 21.63 2.06
23C9076.35 9 4 52.57 20.33 2.59
23C9076.36 9 5 53.07 19 2.79
23C9076.37 2 7 49.67 18.33 2.71
23C9076.38 6 5 53.83 19.13 2.81
23C9076.39 9 4 533 16.53 3.22
23C9076.40 9 6 54 19.33 2.79
23C9076.41 9 6 46.6 18.17 2.57
23C9076.42 9 7 435 19.33 2.25
23C9076.43 9 6 45.17 18.67 242
23C9076.44 9 6 47.43 20.67 2.3
23C9076.45 8 7 59.33 27.67 2.14
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23C9076.46 9 5 44 17.5 2.51
23C9076.47 6 4 33.8 11.83 2.86
23C9076.48 9 6 43 20.83 2.06
23C9076.49 9 6 54.13 20.2 2.68
23C9076.50 9 6 48.33 15 3.22
23C9076.51 9 4 47.33 17.67 2.68
23C9076.52 7 5 46.9 15.8 297
23C9076.53 9 7 60.5 23.17 2.61
23C9076.54 9 5 41.83 16 2.61
23C9076.55 9 3 54.5 19.17 2.84
23C9076.56 9 8 64 21.17 3.02
23C9076.57 9 6 46.5 16.27 2.86
23C9076.58 4 4 37.33 12.83 291
23C9076.59 9 2 31.67 11.17 2.84
23C9076.60 9 6 68 25.17 2.7
23C9076.61 9 4 51.83 17.67 2.93
23C9076.62 5 5 53.67 21.5 2.5
23C9076.63 7 7 38.33 17.67 2.17
23C9076.65 9 7 45.17 19 2.38
23C9076.66 9 5 41.67 18.33 2.27
23C9076.67 9 4 44.67 17.4 2.57
23C9076.70 9 7 51.5 18.67 2.76
23C9076.71 9 7 59.43 21.47 2.77
23C9076.72 9 3 445 12.17 3.66
23C9076.73 4 5 49.87 17.4 2.87
23C9076.75 9 6 51 19.33 2.64
23C9076.76 8 6 38.83 17.67 2.2
23C9076.79 9 6 53.13 23.17 2.29
23C9076.80 9 7 43.67 18 2.43
23C9076.81 9 6 61 23.97 2.55
23C9076.82 9 6 49 19 2.58
23C9076.83 9 5 47.27 17.6 2.69
23C9076.84 9 7 52 25 2.08
23C9076.85 8 7 50.83 21.67 2.35
23C9076.86 9 5 42.47 18.87 2.25
23C9076.88 8 6 45.67 18.97 2.41
23C9076.89 9 4 40.77 18.07 2.26
23C9076.90 8 7 49.67 22.67 2.19
23C9076.92 9 5 47 14.83 3.17
23C9076.93 5 5 46.17 18.33 2.52
23C9076.94 9 5 49.03 18.17 2.7
23C9076.95 9 6 41.37 12.77 3.24
23C9076.96 9 6 43.03 16.57 2.6
23C9076.97 9 6 50.07 16.53 3.03
23C9076.98 9 6 56.1 20.63 2.72
23C9076.101 8 7 45.83 17 2.7
23C9076.102 9 6 48.27 18.4 2.62
23C9076.103 9 7 65.7 21.37 3.07
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23C9076.104 9 6 44 19.5 2.26
23C9076.105 9 5 46.73 17.17 2.72
23C9076.106 9 4 49.03 21.43 2.29
23C9076.107 9 6 49.5 17.83 2.78
23C9076.108 9 6 47 20.83 2.26
23C9076.109 9 5 45.17 21.17 2.13
23C9076.110 9 7 45.37 225 2.02
23C9076.111 8 5 40.87 13.93 2.93
23C9076.112 9 5 393 16.2 2.43
23C9076.114 5 8 48.6 20.5 2.37
23C9076.115 9 5 51.93 19.4 2.68
23C9076.116 6 7 49.83 15.4 3.24
23C9076.117 9 5 56.8 18.53 3.06
23C9076.118 9 4 4423 16.8 2.63
23C9076.119 8 7 49.83 16.33 3.05
23C9076.120 9 3 55.57 225 2.47
23C9076.122 9 7 42 16.83 2.5
23C9076.123 4 6 41.17 16.33 2.52
23C9076.124 9 4 53.33 18.03 2.96
23C9076.125 9 6 46.33 17.57 2.64
23C9076.126 9 5 48.83 14.67 3.33
23C9076.127 9 5 48.53 17.8 2.73
23C9076.128 9 5 39.93 17.53 2.28
23C9076.129 9 7 50.33 19 2.65
23C9076.130 9 8 52 22.67 2.29
23C9076.131 9 6 51.17 20.33 2.52
23C9076.132 7 5 45.1 17 2.65
23C9076.133 9 3 46 19.17 2.4
23C9076.134 9 5 51.83 22.33 232
23C9076.135 9 6 43.33 21.67 2

23C9076.136 9 6 44 19.33 2.28
23C9076.137 3 6 47.53 16.43 2.89
23C9076.138 9 5 47.6 20.33 2.34
23C9076.139 9 4 50.57 20.33 2.49
23C9076.140 9 5 36.8 13.2 2.79
23C9076.142 9 6 46.83 16 2.93
23C9076.145 9 6 46.17 15.1 3.06
23C9076.146 9 8 49.33 21.67 2.28
23C9076.147 9 7 47 16.67 2.82
23C9076.148 9 4 45.23 20 2.26
23C9076.149 9 6 57.83 22.83 2.53
23C9076.150 9 3 40.83 15.17 2.69
23C9076.151 8 6 53.33 22.17 241
23C9076.153 9 5 46.33 17.17 2.7
23C9076.154 9 4 46.23 11.7 3.95
23C9076.155 9 5 47.6 18.93 2.51
23C9076.156 9 6 42.67 17.67 242
23C9076.157 9 6 47.17 21.17 2.23
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23C9076.158 9 5 46.67 17.17 2.72
23C9076.159 8 6 57 23.67 2.41
23C9076.160 5 8 62.17 23.17 2.68
23C9076.161 9 5 46.67 17.33 2.69
23C9076.162 9 4 49.9 20.07 2.49
23C9076.164 9 6 55.33 17.83 3.1
23C9076.167 9 4 37.63 15.9 2.37
23C9076.168 9 6 39.27 21.33 1.84
23C9076.169 9 6 382 15.9 2.4
23C9076.170 9 5 50.17 22.33 2.25
23C9076.171 9 5 50.87 20.03 2.54
23C9076.172 9 5 52.67 23.67 2.23
23C9076.173 9 6 48.17 20.93 2.3
23C9076.174 9 5 46.77 17.57 2.66
23C9076.175 9 4 41.63 17.17 2.43
23C9076.177 9 8 54.83 21 2.61
23C9076.178 9 6 55 20.53 2.68
23C9076.179 9 4 46 14.5 3.17
23C9076.180 9 6 41.17 18.6 221
23C9076.181 9 6 50.03 18.43 2.71
23C9076.182 9 4 49.47 20.6 2.4
23C9076.183 8 6 52 24.5 2.12
23C9076.184 9 7 55.17 18.67 2.96
23C9076.185 9 7 45.27 20.33 2.23
23C9076.186 9 6 50 18 2.78
23C9076.189 9 8 52 20.5 2.54
23C9076.190 9 6 50.77 21 242
23C9076.191 9 6 50.83 223 2.28
23C9076.192 9 4 47.67 20.83 2.29
23C9076.193 9 5 54.9 20.17 2.72
23C9076.194 9 9 46.17 17.67 2.61
23C9076.196 8 7 46.33 19.33 2.4
23C9076.197 9 6 40.33 16.33 2.47
23C9076.198 9 5 38.9 17.5 222
23C9076.199 9 5 48.67 19.17 2.54
23C9076.200 5 46.83 21.97 2.13
23C9076.201 9 7 58 18.6 3.12
23C9076.202 7 5 42.13 17.67 2.38
23C9076.203 7 7 35.8 15.03 2.38
23C9076.204 7 5 63.67 20.67 3.08
23C9076.205 6 45.87 20.27 2.26
23C9076.206 9 6 50.17 21.67 232
23C9076.207 9 6 63.77 214 2.98
23C9076.208 5 39.33 215 1.83
23C9076.211 5 47.67 19.67 242
23C9076.212 7 57.33 15.67 3.66
23C9076.214 8 52.17 19.67 2.65
23C9076.215 6 36 16.17 2.23

55




23C9076.216 9 7 49.5 21.83 2.27
23C9076.217 9 8 55.67 20.73 2.68
23C9076.218 9 6 42.7 20.17 2.12
23C9076.219 9 3 39.67 13.43 2.95
23C9076.220 7 6 47.83 17.67 2.71
23C9076.221 9 6 44 20.6 2.14
23C9076.222 9 5 47.67 21.33 2.23
23C9076.223 9 6 45.13 15.67 2.88
23C9076.224 9 5 50.67 18.33 2.76
23C9076.225 9 5 49.67 17 292
23C9076.226 9 7 49.73 20.5 243
23C9076.227 9 6 54.17 21.17 2.56
23C9076.228 9 7 51.17 22.6 2.26
23C9076.229 9 5 49.17 19.17 2.57
23C9076.230 9 5 42 17.33 242
23C9076.231 9 7 49.33 22.53 2.19
23C9076.233 9 7 50 20 2.5
23C9076.234 9 8 56 18 3.11
23C9076.237 9 6 51.17 215 2.38
23C9076.238 9 6 55.13 17.17 321
23C9076.239 9 7 60.5 24.67 2.45
23C9076.240 6 3 3433 12.67 2.71
23C9076.241 4 5 33.37 13.63 2.45
23C9076.242 9 6 51 19.43 2.62
23C9076.243 9 6 55 23.33 2.36
23C9076.244 9 7 53.7 22.6 2.38
23C9076.245 9 6 51.67 20.83 2.48
23C9076.246 9 6 42.17 18.67 2.26
23C9076.247 9 7 52.5 21.17 2.48
23C9076.248 9 6 47.5 23.17 2.05
23C9076.249 9 5 37.67 21.67 1.74
23C9076.250 7 6 58 19.5 297
23C9076.251 9 7 4423 16 2.76
23C9076.252 9 4 49.73 17.6 2.83
23C9076.254 9 5 49.83 17.1 291
23C9076.255 9 6 36.27 17.47 2.08
23C9076.256 9 7 52 31.33 1.66
23C9076.257 9 6 41.77 17.87 2.34
23C9076.258 9 5 425 16.5 2.58
23C9076.259 9 6 50.6 21.83 232
23C9076.260 9 6 48.47 17.63 2.75
23C9076.261 8 3 41.67 15.5 2.69
23C9076.262 9 5 45.33 18.33 2.47
23C9076.263 9 3 50 20 2.5
23C9076.264 6 6 37.13 14.5 2.56
23C9076.265 9 7 52.5 24.03 2.18
23C9076.266 9 5 49.33 21.83 2.26
23C9076.267 9 6 51 16.83 3.03
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23C9076.268 9 6 46.6 16.83 2.77
23C9076.269 9 6 54 21.33 2.53
23C9076.270 9 6 52.27 15.13 3.45
23C9076.271 9 6 49.57 17.23 2.88
23C9076.272 9 8 53.83 20 2.69
23C9076.273 9 5 45.33 14.07 3.22
23C9076.274 9 6 46.1 16.5 2.79
23C9076.275 7 6 43.33 17.5 2.48
23C9076.276 9 5 52.67 16.67 3.16
23C9076.277 9 7 553 21.33 2.59
23C9076.278 9 4 442 15.8 2.8
23C9076.279 9 6 57.33 22.67 2.53
23C9076.280 9 6 47.07 16.5 2.85
23C9076.281 9 5 47.77 18.27 2.61
23C9076.282 7 9 60.6 20.43 2.97
23C9076.283 9 6 39.03 15.93 2.45
23C9076.284 9 4 42.67 16.5 2.59
23C9076.285 9 4 47.03 15.17 3.1
23C9076.286 5 5 345 13.83 2.49
23C9076.287 9 6 43.53 17.17 2.54
23C9076.288 6 8 49.67 20.37 2.44
23C9076.289 9 6 50.67 22 23
23C9076.290 9 6 46.5 17 2.74
23C9076.291 5 3 37 14.5 2.55
23C9076.292 9 7 50.17 22 2.28
23C9076.293 9 4 38.17 14.93 2.56
23C9076.294 8 7 52.5 20.4 2.57
23C9076.295 9 4 41.67 15.33 2.72
23C9076.296 9 4 45.87 14.77 3.11
23C9076.297 9 5 59.67 18.83 3.17
23C9076.298 6 6 36.6 14.33 2.55
23C9076.299 9 6 44.07 20.5 2.15
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MATE Szervezeti és M{ikodési Szabadlyzat

I1l. Hallgatéi Kévetelményrendszer

lIl.1. Tanulmaényi és Vizsgaszabdlyzat

6.13. sz. fiiggeléke: A MATE egységes szakdolgozat /

diplomadolgozat / zirédolgozat / portfolié készitési utmutatéja

4.2. sz. melléklete: Nyilatkozat a zérédolgozat/szakdolgozat/diplomadolgozat/portfélié nyilvdnos

s

hozzaf

,,,,,,

NYILATKOZAT

,,,,,

a diplomadolgozat nyilvinos hozzaférésérs| és eredetiségérél

A hallgaté neve: BeSLENSIKY SLILVIA ¢Sl d

A Hallgaté Neptun kédja: BSTUSH

A dolgozat cime: f(_a\{mdwu(aiea% Jowins QTL w%dfom&?)/&
jelends ¢ ) oot F1 D

A megjelenés éve; ?.oy/l WL- E'CL m‘“@ |

A konzulens intézetének neve: GCENETIKA o 1 IOTE CHVOV-Ob 1Al RyTE2ET

A konzulens tanszékének a neve: GEVETIL A «n GENOMIL A TAUS 2k

Kijelentem, hogy az altalam benydujtott

diplomadolgozat egyéni, eredeti jelleg(i, sajat szellemi alkotasom. Azon részeket, melyeket
mas szerz6k munkajabdl vettem at, egyértelmiien megjeldltem, és az irodalomjegyzékben
szerepeltettem.

Ha a fenti nyilatkozattal valétlant allitottam, tudomasul veszem, hogy a zarbvizsga-bizottsag a
zardvizsgabdl kizar és a zardvizsgat csak U] dolgozat készitése utan tehetek.

Aleadott dolgozat, mely PDF dokumentum, szerkesztését nem, megtekintését és nyomtatasat
engedélyezem.

Tudomdsul veszem, hogy az 4&ltalam készitett dolgozatra, mint szellemi alkotas
felhaszndlasara, hasznositasira a Magyar Agrér- és Elettudoményi Egyetem mindenkori
szellemitulajdon-kezelési szabalyzataban megfogalmazottak érvényesek.

Tudomasul veszem, hogy dolgozatom elektronikus valtozata feltéltésre keriil a Magyar Agrar-
és Elettudoményi Egyetem kényvtéri repozitori rendszerébe. Tudom4sul veszem, hogy a
megvédett és

- nem titkositott dolgozat a védést kovetden

- titkositasra engedélyezett dolgozat a benyujtasatél szamitott 5 év eltelte utan
nyilvdnosan elérhetd és kereshetd lesz az Egyetem konyvari repozitori rendszerében.

Kelt: 2024 év AA hé _O5  nap

o NN

Nookd alais
Hallgato alairasa




