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A karfiol (Brassica oleraca convar. botrytis var. botrytis) a nyari és kora 6szi hdnapok egyik
legértékesebb zoldségnovénye, gazdag ballasztanyagokban és magas C-vitamin tartalommal
rendelkezik. Magyarorszagon csokkend tendenciat mutat a termesztése, legnagyobb
vetésterulettel Anglia, Franciaorszag majd Hollandia rendelkezik. Termesztésénél tobb fontos
tulajdonsagot lehet kiemelni. Ezek kozul a legfontosabb az dntakaras, illetve a levelek allasa, mely
a karfiol rézsa védelmére szolgal. A napsugarzas okozta elszinez6dés vagy mechanikai sérulés
egyarant csokkenti az eladhatdsagat. A levelek nem csak az id6jaras ellen, a betegségektél és
kartevéktél is védelmet jelenthetnek. Stressz hatasara egyes genotipusok hajlamosak lehetnek a
karfiolrézsaban az egyes rozsacskak kozott is leveleket fejleszteni, ami egyarant bizalmatlansagot
kelt a vasarldban. A klimavaltozas hatasai napjainban a széls6séges és gyorsan valtozé kornyezeti
tényez6kben érzékelhetd, amely a karfiol termeld gazdakat is nagy kihivasok elé allitja. Az Uj fajtak
eléallitasanak napjainkban egyik legf6bb célkitlizése a megbizhatd, kiszamithatatlan id&jarasi
korilmények kozott is termelhetd, megfeleld vigorral — és ezzel egyltt nagyobb Aaltalanos
ellenalloképességgel rendelkez6 fajtak eldallitasa.

A legtobb agrondmiai fontos tulajdonsag bonyolult, kvantitativ 6roklédési modell alapjan
oroklédik, ami kiemeli a QTL térképezést. Ez a médszer egyre fontosabba valt a nemesitési
programok genetikai javitasa érdekében (Wirschum, 2012). A klasszikus nemesitési mddszerek
koltségesek és idGigényesek. Az adatfelvételezésre hatassal van a kdrnyezet, emellett a legtobb
esetben fenotipusosan nem lehet megkulonboztetni a heterozigdta és a homozigéta alléleket. A
markerekre alapozott szelekcid (MAS) segiti a nemesitéknek jobban megismerni a tulajdonsagok
genetikai hatterét. A nemesités soran nagy mennyiségl fenotipusos adat keletkezik, ami j6 alapot
biztosit kiilonb6z6 nemesitési programokhoz.

Akutatas végsé célja a karfiolban olyan novényi tulajdonsagok meghatarozasa, amelyeket
nyomon kovetve indirekt médon végezhet6 kiilonb6zé genotipusok szelekcidja. Tovabba célunk a
karfiol genetikai hatterének jobb megismerése, valamint olyan QTL-ek azonositasa, amelyekre

molekularis markerek tervezhetbek, igy segitve a névénynemesiték munkajat.



Célkitlizéseink kozt szerepelt:
* a kozel 300 tagu F2 szegregaldédd populacidonak a fenotipizalasi felvételezése 23
tulajdonsag esetén,
e genotipizdlasra mintasdizedés a hasadd populacié egyedei esetén és a Syngenta
laborjaba kuldés,
e afenotipusos és genotipusos adatok dsszevetésével QTL analizis elvégzése.
Kutatas célja a karfiolban olyan novényi tulajdonsagok meghatarozasa, amelyeket nyomon
kovetve indirekt modon végezhetd kilonbozé genotipusok szelekcidja. Tovabba célunk a karfiol

genetikai hatterének jobb megismerése, valamint olyan QTL-ek azonositasa, amelyre molekularis

markerek tervezhetéek, igy segitve a novénynemesiték munkajat.



