Cseresznye genotipusok beltartalmi értékeinek vizsgalata

Mihalyfi Csilla Rita

Mez6gazdasagi biotechnolégus MSc, nappali képzés

Genetika és Biotechnoldgia Intézet

Kornyezettudomanyi Intézet Kornyezetanalitikai és Technoldgiai Tanszék

Dr. Veres Anikd, Egyetemi docens, Genetika és Biotechnoldgia Intézet

Bedd Janka, Egyetemi tanarsegéd, Genetika és Biotechnoldgia Intézet

Dr. Haldsz Gdbor Endre, Egyetemi docens, Kérnyezettudomanyi Intézet-Kérnyezetanalitikai és
Technolégiai Tanszék

A cseresznye nemcsak izletes gylimolcs, hanem tapanyag- és antioxiddns-forras is,
mely szdmos jotékony hatast gyakorol egészségiinkre. Gazdag szine és bioaktiv 6sszetevdi,
mint az antocianinok és flavonoidok, vonzéva teszik a fogyasztok szamara, raadasul
hozzajarulnak az idllt betegségek megel6zéséhez is. A természetes szinezékek iranti kereslet
novekedésével a cseresznye szerepe még inkabb el6térbe kerilt egészségvédd tulajdonsagai
miatt.

Tanulmanyunkban kilonb6z6 cseresznye genotipusokat elemeztiink kémiai és
molekularis genetikai mddszerekkel. HPLC-vel mértik és 6sszehasonlitottuk a kiilonb6z6
fajtak antocianin és flavonoid 6sszmennyiségét az egész termésben, kilon a gyimdlcshusban
és a héjban, valamint figyelembe vettik a kilénb6z6 tarolasi médok befolydsat a mintakra.
JelentGs kilonbséget tapasztaltunk az egybdl fagyasztva tarolt, illetve késleltetve tarolt fajtak
komponenseinek mennyisége kozott. Azt tapasztaltuk, hogy egyes komponensek, mint az
antocianin és a naringenin-dihexdz, valamint kumaroil-kinasav kevésbé bomlékonyabb a tébbi
komponenshez képest. Tovabba, hogy a héjban nagyobb koncentracidan vannak egyes
komponensek, mint a husban. Az adatainkat Osszevetettiik mas szakirodalmi adatokkal,
melyek egyeztek a mi vizsgalati eredményeinkkel. A hus és héj vizsgalat unikalis tanulmanynak
bizonyult, mivel eddig nem foglalkozott a témaval szakirodalom.

Cseresznyelevelekb8l DNS-t izoldltunk, majd CDDP markertechnika segitségével, MYB
konzervalt régiokat vizsgalva, kerestik az egyes fajtdak kozotti polimorfizmust. Az
eredményeket 0Osszevetettilk a HPLC adatokkal és a polimorfizmus, valamint egyes

komponensek kilonbségei kozt kerestiink dsszefliggést.



Eredményeink azt mutattdk, hogy a tdrolasnak jelentés hatdsa van a komponensek
bomlékonysagara, melyet tovabbi szakirodalmak is aldtamasztottak, valamint, hogy az
id6jaras és évjarathatas is befolyasolja az egyes komponensek keletkezését.

A molekularis markerek fejlesztésével és alkalmazdsdval DNS szinten is nyomon
kovethetd a fajtak antioxidans tartalma, igy hatékonyan noévelhet6 a genotipusok potencialis

egészségigyi el6nyei, ezaltal segitséget nyujthatnak a nemesités soran.



