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Diploma kivonat

A sz010 az egyik legjelentésebb kultirnévény, amely gazdasagi €és kulturalis szerepet is betolt
vilagszerte. A szOl6termesztés alapjat adja a bordszatnak, amely nemcsak gazdasagi értéket
képvisel, hanem mély torténelmi és kulturalis kotddéssel is bir. Azonban a sz6l6ndvényvédelme
komoly kihivas elé allitja a termeldket, hiszen szamos kérositd fenyegeti, példaul a lisztharmat

¢€s a peronoszpora, amelyek jelentds termésveszteséget okozhatnak.

A lisztharmat (Erysiphe necator) és a peronoszpdra (Plasmopara viticola) kiillondsennagy
karokat okoznak a szdldiiltetvényekben vildgszerte, igy fontos, hogy a nemesitési
programokban olyan fajtakat fejlesszenek ki, amelyek ellendlléak ezekkel a betegségekkel
szemben. A rezisztenciat biztositd gének €s a szorosan kapcsolodd genetikai markerek
felfedezése ¢és alkalmazésa lehet6vé teszi, hogy ezek a kartevokkel szemben védett fajtak

gyorsabban és pontosabban kertiljenek a termelésbe.

A sz0616 bogyobszine szintén lényeges tulajdonsdg, amelyet genetikai markerek segitségével
tanulméanyoznak. A bogydszin nemcsak esztétikai szempontbdl fontos, hanem befolyéasolja a

bor mindségét ¢s jellemzdit is.

A bogyobszin genetikai vizsgalatanak keretében 19 pécsi csemegesz6l0 nemesitési mintat
valasztottam ki, hogy megvizsgéaljam a fehér bogyoszin genetikai alapjat. Ennek érdekében els6
1épésként a fehér bogyoszint meghatarozé VvMybA 1a allélvarians jelenlétét kerestem. Minden
mintaban megfigyelhetd volt az 1560 bp hosszusagi DNS fragmentum. Ez a fragmentum jelzi,
hogy az 0Osszes minta tartalmazta a VvMybAla allélt. Tehat minden egyes mintaban
kimutathat6 volt a VvMybAla allél jelenléte, arra lehet kovetkeztetni, hogy a vizsgalt pécsi
csemegeszO6ld mintak mindegyike hordozza a fehér bogyoszinért felelds allélt. Ez azt jelenti,
hogy a fehér bogyoszin jelen van ezekben a genotipusokban, azaz a DNS alloméanyukban

megtalalhato a fehér szint meghatarozo gén.

Ezutan a sz0l6 bogyoszinét meghatdroz6 VvMybAl gének kiilonbozd alléltipusait
vizsgéltam, hogy pontosan meghatarozzam, mely genotipusok felelnek a szines vagy fehér
bogyoszinért. A PCR soran kétféle DNS fragmentum amplifikalodhatott, attél fliggden, hogy
melyik allél van jelen: a 851 bp méretii fragmentum a vad tipusu VvMybA ¢ allélt, mig a 1657
bp méretli fragmentum a Gretl transzpozon kivagdodasaval kialakult funkcionalis VVMybA[1b

allélt jelzi. Voltak olyan mintdk, amelyben a PCR sordn nem a vart méretli allélok



amplifikalodtak, ami azt jelenti, hogy valdszintileg 0j allélvariansokat taldltunk. Ezek pontos

meghatarozasa érdekében tovabbi szekvenalasi elemzések sziikségesek.

A lisztharmat és peronoszpora rezisztencia gének vizsgalata a kovetkezd
Osszefiiggésekre adott valaszt. Az Rpv10 génnel kapcsolt GF0944 marker nem volt alkalmas a
hibrid csaladokban a rezisztencia gén kdvetésére, mert olyan esetekben is megkaptuk a
rezisztenciaval kapcsolt allélméreteket, amelyek sziildi genotipusai nem tartalmaztak ezt.
Ebben az esetben egy szorosabban kapcsolt markert kell kivalasztanunk a kovetkezd
vizsgélatokra. Markeres vizsgalataink alapjan megallapithatjuk, hogy a Csillam fajta nem
hordozza a Ren3 lisztharmat rezisztencia gént, viszont az Rpv3 peronoszpora rezisztencia gént

igen.

A molekuléris genetika markerek hasznalata elengedtethetetlen a rezisztencia nemesitési
programokban. A szorosan kapcsolt markerek hasznélataval elhagyhat6 a sokszor koriilményes
mesterséges fert6zés €s az azt kovetd fenotipusos értékelés. A hasznos gének piramidalasat és
a tartos rezisztencia kialakitasat célzo nemesitési programok sem nélkiilozhetik ezen genetikai
markerek hasznalatat. Csak fenotipizalassal nem allapithaté meg, hogy a rezisztens genotipusok

milyen rezisztencia géneket tartalmaznak.

Osszességében a molekularis genetikai markerek alkalmazasa nélkiilozhetetlen a rezisztencia
nemesitési programokban. A genetikai markerek hasznalatdval lehetdség nyilik a tartos
rezisztenciat biztositd gének piramidalasara, igy a szOldiiltetvények hatékonyabb védelme

érheto el.



